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سوابق تدریسی
، پاره وقت)۱۳۸۷ -  ۱۳۷۸دانشگاه صنعتی شریف - دانشکده علوم ریاضی (.1
)۱۳۸۶دانشگاه تهران - گروه بیوتکنولوژی (.2
)۱۳۹۰دانشگاه تهران -  مرکز تحقیقات بیوشیمی و بیوفیزیک (.3
 - حال)۱۳۷۹دانشگاه شهید بهشتی - دانشکده علوم ریاضی (.4

عضویت در مراکز علمی و پژوهشی
 - حال)۱۳۹۰عضو گروه علوم شناختی دانشگاه شهید بهشتی (.۱
یهی پژوهشی علوم شناحتی دانشگاه شهید بهشتی (.2  - حال)۱۳۹۰عضو هست
 - حال)۱۳۹۰عضو گروه بیوانفورماتیک دانشگاه شهید بهشتی (.۳
یشهای بنیادی ( .4  )۱۳۸۵ - ۱۳۸۰آزمایشگاه محاسبات علمی - پژوهشگاه دان
یهپردازان جوان - پژوهشگاه صنعت نفت ( .۵  )۱۳۸۳ - ۱۳۸۱مرکز اید
یشهای بنیادی (.۶ )۱۳۸۸ - ۱۳۸۶گروه تحقیقات بیوانفورماتیک - پژوهشگاه دان

دستاوردها و افتخارات) (جوایز علمی
 )۱۳۸۷ - ۱۳۸۵بورس تحصیلی وزارت علوم، تحقیقات و فنآوری ( .۱
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سوابق کاری
یهای (.۱ یهی رایان یشهای بنیادی۱۳۸2تاسیس ابرخوش یهی ریاضیات - پژوهشگاه دان ) - پژوهشکد
یهای (.2 یهی رایان یهی شیمی - دانشگاه اصفهان۱۳۸۵تاسیس ابرخوش ) - دانشکد
یشهای بنیادی۱۳۸۵ - ۱۳۸۰مسئول آزمایشگاه محاسبات علمی (.۳ یهی ریاضی - پژوهشگاه دان ) - پژوهشکد
یهای .4 یهی رایان –)  دانشکده علوم ریاضی  دانشگاه شهید بهشتی۱۳۸۹ ـ ( Algoritmiتاسیس خوش –

یهاندازی سرور .۵ –)  دانشکده علوم ریاضی  دانشگاه شهید بهشتی۱۳۹۰ ـ (sagenbرا –

زمینه تخصصی
یتشناسی محاسباتی .۱ بیوانفورماتیک و زیس
طراحی هندسی به کمک کامپیوتر.2
یهسازی و محاسبات علمی.۳ بهین
یهسازی و الگوریتمها .4 برنام

 سوابق تحصیلی
 دانشگاه تهران - مرکز تحقیقات بیوشیمی و بیوفیزیک) -۱۳۸۸دکترای بیوانفورماتیک (.۱

ننناامه: یپها عنوان پایا مسائل محاسباتی در شناسائی هاپلوتی
 دکتر حمید پزشک و دکتر مهدی صادقی: استادان راهنما

 دانشگاه صنعتی شریف - دانشکده علوم ریاضی) ۱۳۷۸کارشناسی ارشد ریاضی کاربردی (.2
ننناامه: ییهای عنوان پایا -اسپلینB حذف گره در منحن
یمالدین مهدوی امیری: استادان راهنما  دکتر نظا

 دانشگاه صنعتی شریف - دانشکده علوم ریاضی) ۱۳۷۶کارشناسی ریاضی کاربردی (.۳

علیق پژوهشی
یتشناسی محاسباتی.۱ بیوانفورماتیک و زیس
علوم شناختی و یادگیری ماشین.2
محاسبات علمی.۳

دروس ارائه شده
ییهای زیستی (دکترای بیوانفورماتیک).۱ آنالیز توال
یادگیری ماشین (کارشناسی ارشد علوم کامپیوتر).2



یمهای ترکیبیاتی در بیوانفورماتیک (کارشناسی ارشد علوم کامپیوتر).۳ الگوریت
طراحی و تحلیل الگوریتمها.4
یهها.۵ ساختمان داد
مبانی نظریه محاسبه.۶
یءگرا.۷ یهنویسی شی برنام
2 و ۱اصول کامپیوتر .۸
یمافزار ریاضی .۹ 2 و ۱آزمایشگاه ریاضیات / نر
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